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Agvtepofada exknaidevon, Zakvvooc.

[portuytaxéc omovdéc oto Tunpa @appokevTikng g Xxoing Emotuav Yyeiag,
Aprototérero [avemotpuio @eccarovikng.

Metantoyokéc omovdég oto Tuniua Buoroyiog tov Ilavemotnuiov Kpnng.
Exnovnon owaktopikng oatpinc oto Ivotitovto Mopuokng Biloroyiag ko
Bioteyvoroyiag, [dpvpa Texvoroyiag ko Epevvag (IMBB-ITE), Hpdxieio, Kpn.
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1986-1989

1990-1992

1990-1995
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2015-2016

Edwog petamtuylokoc vmotpogog tov Tunupatog Broloyiog tov IMavemomuiov
Kpnme.

Metadidaktopikodg vrdTpoeog Tov [dpduatog «Human Frontier Science Program
Organization, (HSFPO)».

Metaowaktopikdg Epevvntic oto Tuqua Biodoywmg Xnuelag ko Moplakng
doppaxoroyiog, latpwkn Xyorn IMavemomuiov Harvard, Bootovn, HIIA, oe
ocvvepyooio pe Tov Kabnynt Ap K. Struhl.

Epgovntig I’ Babuidag, IMBB-ITE, Hpdaxiero, Kpnn.

Epgvvntg B’ Babuidag, IMBB-ITE, Hpaxiewo, Kprtn.

Avaminpotmeg Kanyntmg om Zyoln Ostikdv Emotnuov ko Teyxvoroyiag tov
EXMnvikod Avowktod IMovemotuiov pe avtikeipevo «Bloymueio-Moplokr] kot
Kvttapwm BloAdoyio» kot Zvvepyalduevoc Epevvntig IMBB-ITE.

Epgovntig A’ Babuidag (Atevbuvrrg epeuvarv), IMBB-ITE, Hpdxiero, Kpnn.

Awdokov TIA407 pe avrikeipevo Broynueion, Tuqua Broloyiag, Tlavemotiuio
Kpnmg

Av. KaOnyntg Bloynpeiog, Tunua Biodoyiag, avemomuo Kpnng

Exmodevtiky dosi ko gpevvntik) dpaoctnpidtnto oto Tuniua Broloywmng
Mnyoavikng, [Tavemomuo Chalmers, Zoundia.



XYNOIITIKH ITAPOYXIAXH APAXTHPIOTHTQN

Yrovdaco otn Dapuokevtikny XxoAn tov AILGO. H Iltvyoxh pov epyacio ekmovinke oto
gpyoomplo Bioynuelog tov Kab. I. T'ewpydtoov pe avtikeipevo tn pobuion ProcvvBeong
molvapvov (1984). H Awaxtopikn pov Awtpipny ekmovinke oto IMBB-ITE kot Tp. Broloyiog
tov [lav. Kpfmg pe avrikeipevo tn pubuion g Procvuvleong mpoteivov kot v Proynkn
avéivon tov unyoviopov petdepoacns tov GCN4 mRNA (1990). Zuvéyica oto Tunuoa BioA.
Xnuelag kot Mop. @oppakoroyiog tov Ilav. Harvard og petadidoktopikds vrdtpopog Ttov
HSFPO (1990-1992) ka1 w¢ cvvepyalopevog epeovnig (1992-1995). H épevva pov gotidotnke
oV aviivon aAniemidpdoemv mpoteivedv kot DNA kot oty avaivon dopng-Aettovpyiog
LETOYPOPIKDOV PLOUIGTAOV Kol BACIKOV UNYOVICUOV LETAYPOUPIKNG KATAGTOANG.

Amd 10 1996 avéraPa emkepaing epevvntikng opddos oto LM.B.B., L.T.E, eved amno to
2011 em¢ ofjuepa vanpetd oc Av. Kabnyntg oto Tp. Biodoyiag tov [Tav. Kpng. H epguvntikn
pov dpactnpotnta avantdydnke otovg e€nNg dEoveg: (I) Melén onUATOSOTIKOV SIKTO®V TOL
kaBopilovv cvvOeTa EMYEVETIKE POUVOUEVO, OTMOC 1] POVOTVLTIKY] TOIKIAOTNTO HETAED povadloimy
KUTTAPOV, N «KLTTOPIKT LVAUN» Kot 1 «dvvatotnta mpdPAeyne» otpecscoydvev cuvinkav. (I1)
Merétn g aocvppeTpng kKAnpovounong mpotewvav BepuomAnéiag kot tov poOlov TOLG OTN
kuttopwkn ynpavon. (III) Avdivon Poymukdv Kot HOPOK®OV UNYOVICUOV OTOKPIONG GE
nepParloviikd epebiopata Kot oVOADOT TOV QUCIKMV KOl AEITOVPYIKOV OAANAETIOPACE®MY TOV
eAEYYoLV TN doun G ypopativing Kot v petaypaeiky] évapén. (IV) Aopikr pelétn tov cuv-
katactorlrhéa Cyc8-Tupl. (V) Kataokevn tpomomomuévav otedeydv S. cerevisiae pe 6toOY0 TNV
ovvheon petafoltddv vyning mpootBéuevng aflag kol v omd-tofikonmomon Propnyovikov
amofAntov. (VI) Xto mAiaicio ekmodevtikng pov adswog (2015-2016) oto Tp. Bioroyikng
Mnyovikng tov Iloavemiomuiov Chalmers (Zoundio) acyoAdnko pe ovATTLEN TPOTOKOAMV
«ePyOoTNPOKNG KuTTaptkng eEEMENS» (Adaptive Laboratory Evolution) kot avaivon dedopévev
OMKTG YOVIOLOUATIKNG OAANAOVYNOTG.

Exo ovviedécel oty opydvmon kot 01ddokm oto Atatpunpotikd Metoant. [Ipoypdppata
Mop. Broroyiag-Bilowatpiknig ko Ilpmtewvikng Bloteyvoloyiog tov ITav. Kpntng, oto Metamnr.
[Mpdypappa Broteyvoroyiag tov Meosoysioakod Aypovopkoy Ivetitovtov Xaviov kot ot0
Metant. Ilpoypoppa «Broroyio Zvommudtov»y, tov Tup. Bioteyvoioylag tov I'emmovikol
[Mavemotpiov AOnvav. Awwdokm dvo mporTuylakd padnuata oto T, Brodoyiag («Broynueio Iy
Kot «MéBodot tavtomoinong kot avdivong Proloyikadv popiovy), kot «Eicaywyn ot BioAoyio»
oto T Xnueioag. Qg Av. Kadnynmce tov EAL. Avokto¥ TMavemomuiov (2002-2004) didaga wg
vrevBuvog kot cuvtoviotig «Bloynueia-Mopokr kor Kovttapukn Brodoyioy otn Zyohr Ostikdv
Emomuaov kot Teyvoroylag. Opydvmoa Tig QOUNTIKES €PYACTNPLOKEG OCKNGELS, £EOTAICH TO
gpyaotiplo kot dtdaca to avtioctoro @povtiomplokd patnua. Eyxo emPréyel tig epeuvntikég
gpyocieg POV (3) HETAOOAKTOPIKMY LIOTPOPMV Kot £X® KAHOONYNGEL TNV EKTOVIOT TECCAPMV
(4) dwaktTopik®OV datpPav, evvéa (9) epyacidv petomTuylokov titAov e&edikevong (Msc) kat
deka evvéa (19) SMAOUATIKOV EPpYOCIDV.

270 J10IKNTIKO LoV £PY0 TEPIAAUPAVETOL 1] CUUUETOYN OV GE EMTPOTEG avadLAPOmONG
TOV TPOYPAUNOTOS Zmovd®mv Tov Tu. Prodoyiag, a&oddynong vroyneiov peiov AEIL ymukng
Ko BroAoyikng acearetag kKA. Aletéheca AtevBoving A’ Topéa, £xm avaidPet yio to teAevtain 5
xpévIo TV €uBHVN ToLV Akadnpokod cupfodriov oto T, Brodoyiag kot tpoedpedm (amd 1o 2012)
¢ Emitpomng Aeovtoroyiag kat Epgvvag tov Tavemotnuiov Kpnng.

Exo dateléoet vrehBuvog kat etaipog 10 epgvvntikdv mpoypappdtov g I.IVE.T. kot
¢ E.U. kot xpitfg moAAdv apBpwv cg 01efvi] eMOTNUOVIKA TTEPLOJIKE. XTO GLYYPOUPIKO OV
épyo meprrapPavovror 27 gpyaocieg (2 emmAéov Ppickovtal 6To 6TAd0 THG VIOPOANG) € d1ebvn
TEPLOOIKA, EVD E£Y® CLUUETACYEL MG TPOCKEKANUEVOS OpIANTG o€ 22 cuvédpla. O GLVOMKOG
ocvvteleotc amqynong (IF) tov gpyacidv pov eivan 239, o péoog IF eivor 8.84, o cvvolikdg
ap1Ouog etepo-avapopmv givar 1500, kot to A-index: 17 (https:// www.researchgate.net).




KATAAOT'OX AHMOZIEYMENQN EPI'AYIOQON KAI ANAKOINQXEQN
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O ovvolkog ocvvtedeotng amymong (impact Factor) etvar IF: 239, o pécog cuvieleotng
amynong eivar mean IF: 8.84, o cuvoAikdg apBudg avagopdv givar 1500, kot to A-index: 17.
(https://www.researchgate.net/profile/Dimitris_Tzamarias/reputation).
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